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introducéo

As vacas leiteiras obtém respostas diversificadas aos protocolos
hormonais para inseminacéo artificial, diferencas genéticas foram
observadas podendo estar envolvidas nesse processo.

Objetivo

Esse estudo teve como objetivo observar a ocorréncia do
polimorfismo na posigéo-221 no promotor do gene paraoxonase 1
(PONL1) e fazer uma associacdo deste com a resposta de vacas
leiteiras sob sincronizacdo da ovulacao.

Metodologia

Foram observadas 24 vacas leiteiras do rebanho do CaVG —
IFSul. Essas vacas receberam um implante de progesterona por
oito dias, aplicando benzoato de estradiol no momento do
implante e prostaglandina F2a e cipionato de estradiol na retirada
do implante (hora zero).

A cada 12 horas as vacas eram submetidas a ultrassonografia
transretal, a fim de avaliar o didmetro do foliculo dominante na
hora zero e 48, bem como intervalo para ovulacdo e o volume do
corpo luteo formado.

A coleta do sangue foi realizada através de puncdo da veia
coccigea para extracdo do DNA. Através de PCR, pode-se obter
um fragmento do promotor do gene da PON1. A genotipagem foi
realizada através da técnica RFLP.

Resultados e discussao

Tabela 1. Dindmica folicular e crescimento luteal pés-ovulagao para
os trés gendtipos avaliados.
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‘ Genobtipo PON1 -221 P
Parametro AA AG GG

66,66 29,17 4,17

0 1 1 1

e () (16/24)  (07/24)  (01/24)
Foliculo dominante 0 h (mm) 9,25 9,38 8,10 NS*
Foliculo dominante 48 h
(mm) 11,23 11,38 10,50 NS
Crescimeto folicular (mm) 1,98 2,00 2,40 NS
Volume do Corpo Luteo 466 796 i NS
(cm3) ’ '
Ovulacao (horas) 71 72 - NS
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< Avaliando-se um maior nimero de animais, é possivel o
melhor entendimento do papel do polimorfismo PON1 -221
neste processo.

Conclusbdes

*NS = Nao significativo, P>0,05.

% Quatro vacas AA e a Unica vaca GG nao ovularam durante o
periodo avaliado.

% Umavaca AG apresentou cisto ovariano durante as avaliacdes
reprodutivas e seus dados néo foram utilizados.

% As distribuicBes genotipicas encontradas até aqui (66,6% - AA,
29,17% AG e 4,17 GG) sao semelhantes aos nossos estudos
anteriores com vacas do Brasil e Estados Unidos (Silveira et al.,
2015; Silveira et al., 2019).

FAPERGS

N&o houve relagcdo entre os gendtipos encontrados e o
didmetro do foliculo dominante nas horas zero e 48, a
taxa de crescimento folicular, o intervalo até a ovulagéo e
o volume do corpo Iuteo. Embora presente no rebanho, o
polimorfismo PON1-221 ndo estd associado a
sincronizagéo da ovulagéo nas vacas avaliadas até aqui.

REALIZACAO:

v

propesp

(1 |

EE
BEN INSTITUTO FEDERAL
MW sul-rio-grandense

AN



mailto:fulano@ifsul.edu.br
mailto:Brendaariel.dorneles@bol.com.br
mailto:–egewarthjonatan@gmail.com
https://bmail.uol.com.br/compose?to=brunamion.vet@gmail.com
https://bmail.uol.com.br/compose?to=jvvisola@ufpel.edu.br
mailto:augustoschneider@gmail.com
https://bmail.uol.com.br/compose?to=pedrosilveira3@hotmail.com

